
3.03

3.31

2.71

3.04

 C1 

 O5 

 O1 

 C6 

 O6 

 C5 

 C4 

 O4 

 C3 

 O3 
 C2 

 O2 

 CG 
 OD2

 OD1

 CB 

 C  

 O  

 CA 

 N  

 CG 

 OD2

 OD1

 CB 

 C  
 O  

 CA 

 N  

 CB 

 CG2

 OG1

 C  

 O  

 CA 

 N  

Trp 142(A)
Ser 51(A)

Met 146(A)
Phe 150(A)

Bgc 1209(A)

Asp 56(A)

Asp 162(A)

Thr 164(A)


