
2.60

2.91

 C8 

 O5 

 C7 

 O4 

 C6 

 C5 

 O3 
 C4 

 C3 

 O2 

 C2 

 C1 

 O1 

 CG 

 OD2

 OD1

 CB 

 C  

 O  

 CA 

 N  

 C  

 O  

 CA 

 N  

Trp 187(A)

Ser 137(A)

Cys 134(A)

Gly 186(A)

PG4 315(A)

Asp 136(A)

Gly 188(A)


