
2.94

3.06

3.32
2.99

2.79

2.89

 C3 

 O3 

 C2 

 O2 
 C1 

 O1 

 CZ3

 CH2

 CZ2

 CE3

 CE2

 NE1

 CD2

 CD1

 CG 

 CB 

 C  

 O  

 CA 

 N  

 CG 
 ND2

 OD1

 CB 

 C  

 O  

 CA 

 N  

 CD 

 NE2

 OE1

 CG 

 CB 

 C   O  

 CA 

 N  

 CG 

 ND2

 OD1 CB 

 C  

 O  

 CA 

 N  

 CB 

 CG2

 OG1

 C  
 O  

 CA 

 N  

Trp 159(A)

Glu 161(A)

Ile 173(A)

Gol 302(A)

Trp 269(A)

Asn 268(A)

Gln 217(A)

Asn 216(A)

Thr 160(A)


